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1. #% # 8% Nucleotide & d3(A) a phosphate group (B) a pentose (C) abase (D)SA L% & » AR4A & ©

2. XEZf47RNA > WDNA B 2z # 4 (A) adenine (B) cytosine (C) guanine (D) thymine (E) uracil °

3. TF¥Ha# K & core histones? (A) H1 (B) H2A (C) H2B (D) H3 (E) H4 -

4. 4 px#Es%k DNA - right-handed, 10.5 bp/turn, helix diameter =20 A » F 547 5 4 24 L 2§k ? (A) A-DNA

(B) B-DNA (C) H-DNA (D) Z-DNA -

DNA 35 # #4549 12 & 4% % (A) Promoter (B) Origin (C) Terminator (D) Dicer -

EA DNA B4R & % RNA #5 2 (A)H4k(B)E(O)# R(D)# A -

Atam o S FMTRE L 2 (AR (B) LB (C)=(D) a5t -

Polypeptide & (A)i% 3 B4 (B)&% 85 (C)5 B (D)RE S 8% » PRt -

%8 mRNA #4264 RNA 8% @ {4 4 8 (complex) - #5 A (A) Primosome (B) Replisome (C)

Spliceosome (D) 4 E % 3k -

10. F 5| $ 7 telomere 43t » 178 F ] (A) PN AL L EB K (B) AEHA5(C) L DNA
polymerase 11 it 474 % (D) 54 DNAtelomerase #4748 % -

. ZGE 6t B ER IRNA €A M 69(A) Asite (B) E site (C) Psite (D)X L% JF -

12. B4 dhtalie > mRNA LehHi e 41 E(RBS) & £2(A) 16S (B) 23S (C) 28S (D) 5.8S rRNA 44 »
BEAEEA-

B. e ZaRBABAAH— B AANE AR L RO EORAHNG  SHRERELE  ILRERERAA)

‘ silent mutation (B) missense mutation (C) frame shift mutation (D) nonsense mutation °

14. K H54% i 69 RNA polymerase » & ¥ $¥iiAe 8 F 49 subunit > %4 (A)a(B)B(C)B (D)o °

15. DNA # pH=7.0 8% » AT T HA)EEB) A ECO)RFED)ALE I -

16. ¢mf g DNA % + T 5|58 — 8 % & & primer 4 A& (A) Primase (B) DNA polymerase (C) helicase (D)

¥ ® N W

ribonuclease -

17. FHA—5F & &, A8 (polymerase) KM ? (A) dATP (B) ATP (C) ddATP (D) dATP (E) GTP

18. RNA #4751 DNA & A8t » F o4 3l {7 & A 327 (A)4r b R A 8577 4 16(B)2R 24 DNA A i (O)FF
% % RNAprimer (D) & A Q#HX5S>3 -

19. o i ta B & AL & & € 7 elongation stage * R & & TF 55 — 5 -F 4 & ? (A) aminoacyl-tRNAs (B) EF-Tu (C)
GTP (D) IF-2 (E) peptidyl transferase -

20. FTHIAM—i4 EHERREFEEFWRST ?(A) Chloramphenicol (B) Cycloheximide (C) Penicillin (D)

Puromycin (E) Streptomycin ©

- MELE (BASH £ 259)

1. Aminoacyl tRNA synthetase 2. Operator 3. Microsatellite & [E:/H{. ’E

A3
4. RNA polymerase | S. Thermal stable DNA polymerase )
CFER (K15 )
1. X3%.88 Phage A Z lytic cycle? (10 %)
2. 4o % DNA 5 F&— Bk K48/ 5] B 5-AGCCCCCGACTCTAATG-3" » e LM &k&EF 7 HHF2(5 o)
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