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1. BA# central dogma #4343 » F #1474 F E#E ?{A) DNA replicated to DNA (B) DNA transcribed into RNA
(C) DNA reverse transcribed into RNA (D) RNA translated to polypeptide °
2. F 34 %2947 (A) adenine (B) cytosine  (C) thymine (D) uracil -
3. F4xA4 mRNA # S-Cap & (A)ATP (B) GTP (C) GMP (D) m’GTP -
4. 3474 B3R b % #5(universal stop codon) ? (A) AUG (B) CUU (C) UGA (D) UUU -
5. ARNAXZ@ > @ FAHFANDNAS LR (A) adenine (B) cytosine (C) guanine (D) uracil »
6. Histones? © BEH 4k M ? (A) acidic proteins; DNA (B) acidic proteins; RNA (C) basic
proteins; DNA (D) basic proteins; RNA -
TR B AT RS AL 54 RNA 532 (A) klenow (B) T4 DNA ligase (C) RNase P (D) RNA
polymerase ¢
F 5138 — 5 DNA K 71 7] 3 %5 '-AGACTGGTC-T%E T BAREMR? (A)S-CTCATTGAG-3’ (B) 5~
GACCAGTCT-3’ (C) 5“GAGTCAACT-3’ (D) 5~TCTGACCAG-3’ (E) 5~ TCTGGATCT-3 -
9. Lacl & & % T 3% lac operon #47#44% » Lacl A(A) enhancer (B).promoter (C) repressor (D) terminator
10. TATAbox £ 384k 4 M » &AM 4 4 & B ¥ £#(A) enhancer (B) promoter (C) repressor (D) terminator
11. #4F# —18% £ DNA 2 F4#5% %] 5 — 18 DNA #i8#& > #54(A) transposition (B) transcription  (C)
translation (D) transition - '
12. BE—RAZHRMALRFLLES  $EARGFRILL - WBREHEA (A) single base deletion (B)
nonsense mutation (C) silent mutation (D) frame shift mutation -
13. #\‘E%Héb}z B 7 7] % » cytosine &% £ F 7474 &L #: (A) adenosine (B) guanine (C) inosing (D) uracil.
14, RAAE M40 % K » IATHEE F #47 DNA L7 (A) telomerase (B) DNA polymerase 11 (C) RNase
(D) phosphatase  °
15. 'F?Jifﬁ"”ﬁ"ﬁ“ééﬁﬁaxﬂ& s EFRI(A) BEAYMDNA (B) KA#S.Q%\&‘*?E (C) A% &35 DNA
’z}% D) THRFEEHRR AERE -
16. %3 DNA > 3% DNA #u % » 2146 DNA 2 OD2¢p/ODaso WAREAMR 10 B)12 (O18 )30 -
17. DNA 35 # % %(A) primer (B) origin of replication (C) %% DNA polymerase (D) S L% & -
18. %= 4 uracil glycolsylase 47/ base 4% » 4 A #) abasic sugar HAEEA) apynm1d1mc site (B) apurinic site
(C) binding site (D) 3 L& Jk o
19, 4] 8 L2 A 0% & 4 69 34745 4 (A) Northern blot (B) Southern blot  (C) Western blot (D) .le: %Ik -
20. FHAR—48% T 247 DNA 4 i3R4e? (A) pH (B) m&_ (C) a5 (helicase) (D) MEER -

~
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= BRLE (BESH - #£209)
1. Codon 2. Klenow fragment 3. Green fluorescent protein, GFP 4. Sleeping beauty

= MEm (ER109 0 #£209)
1. #FRPeFAA PCR ﬁ%ﬁéﬁi&“ﬁ?&ﬁﬁﬁ‘}’zmﬁﬁﬁk BAEAE -

2. HRHA ”sphceosome-medxated splicing reaction”
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